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ABSTRACT: A diallel cross set was carried out among six parents of common 

wheat Varieties without reciprocal crosses to study the inheritance of yield and its 

components. 

- Griffing method :- 

Genotypes, parents and the resultant crosses mean squares were found to be highly 

significant for most traits studied at the two different nitrogen levels and their combined 

data. 

General combining ability (GCA) and specific combining ability (SCA) mean squares 

were found to be highly significant for most characters under examination. 

The interaction of the two different nitrogen fertilizer levels with general and specific 

combining ability mean squares were found to highly significant for some traits . 

Concerning grain yield per plant, five hybrid combinations showed significant specific 

combining ability effects . 

- The graphical analysis:- 

Partial dominance was found in the inheritance of days to heading and grain yield per 

plant. Complete dominance was found in the inheritance of days to maturity, plant height 

no. of spikes per plant. Over dominance was detected to be involved in the genetics of 

some traits. 

- Hayman method:- 

The additive genetic variance ( D


) was found to be highly significant for all traits studied 
except number of grains per spike and grain yield per plant . 

The dominance genetic variation and were found to be highly significant for all traits 

studied . 

The average degree of dominance (
1H


/ D


)
1/2

 was found to be greater than unity for all 

traits under investigations. 

Moderate heritability values were detected for heading date, plant height and spike 

length . 

- Jones method: 

The additive genetic variance (a) was found to be highly significant for all characters 

studied. The dominance genetic variation (b) was highly significant for all characters 

studied . 

Assessing genetic diversity using SCoT markers: 

The total of 137 alleles were detected by twelve SCoT markers on the six wheat 

genotypes. The lowest genetic distance was between Gemmeiza11 and Line3 and the 

highest genetic distance was between Gemmiza11 and Line2. 
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 تقنية المعممات الجزيئية تربية القمح الدارج لبعض الصفات الكمية بإستخدام عنوان الرسالة:
 فتحى ىنداوىمروة  اسم الباحـث :

 فى العموم الزراعيةالدكتوراة  الدرجة العممية:

 المحاصيل القسم العممى :

 11/11/1112 تاريخ موافقة مجمس الكمية :
 المنوفية جامعة الزراعة، كمية ، المحاصيل أستاذ  يـــــــــراض رسمي محمد د/.أ لجنة الإشراف:
 المنوفية جامعة الزراعة، كمية ،المحاصيل أستاذ  دوام الجيد عبد حسان /دأ.  

 المنوفية جامعة الزراعة، كمية ،المحاصيل أستاذ  ابـــــــــــــخط بدير عادلأ.د/  
الوراثية والتكنولوجيا  اليندسة معيد بحوث ل الحقلمحاصي ولوجيابيوتكن ذتاأس  مــــــــــــسال فتحي خالد / د.أ 

 جامعة مدينة السادات - الحيوية

 الممخص العربى
من  تراكيب وراثية حيث استخدم ليذه الدراسة ستة 1112/1112و 1112/1112 أجريت ىذه الدراسة خلال موسمين متتالين

 تم التيجين بين ىذه التراكيب 2وسلالو  3وسلالو  1 وسلالو 1سلالو و  11جميزة و  11دة وراثيا وىى سدس متباع قمح الخبز
  جامعة المنوفية تخدام طريقة التيجين التبادلي في اتجاه واحد في محطة البحوث بكمية الزراعةباس الوراثية

 وتتمخص أىم نتائج الدراسة فيما يمي :
 -طريقة جريفنج :

 المدروسو. معنويو لمعظم الصفاتالأزوتى عاليو ال ليجن مع مستويات التسميدلوراثيو واين التراكيب االتفاعل بكانت قيم  .1
كانت قيم التباينات الوراثيو لمقدرتين العامو والخاصو عمي الإئتلاف عاليو المعنويو لمعظم الصفات تحت الدراسو وذلك تحت  .1

 . ليما مستويات التسميد الأزوتي والتحميل المشترك
 . لبعض الصفات المحصولية ن القدرة العامو والخاصو عمى الإئتلاف عاليو المعنويوي التسميد الأزوتى وكل مبين مستوي انت التفاعلاتك .3
أظيرت دراسة صفو محصول النبات الفردى أن ىناك خمس ىجن ذات تأثيرات مرغوبو لمقدرة الخاصو عمى الإئتلاف تحت مستويي  .2

 المشترك والتحميلالتسميد الأزوتى 
 -: بيانىيل الالتحم
بينما  ومحصول النبات الفردي ظير من التحميل البيانى أن السياده الجزئيو كانت متحكمو في وراثو كلا من ميعاد طرد السنابل  -

 ةكانت السياده التامو متحكمو في وراثو صفو ميعاد النضج، وصفو طول النبات وعدد السنابل عمى النبات وكذلك وجدان السياد
 . ، طول السنبمة ، عدد الحبوب في السنبمو و وزن الألف حبةثو الصفات ميعاد النضج كمو في وراالفائقو متح
 -طريقة ىايمان :

عالى المعنويو لكل الصفات المدروسو ما عدا عدد الحبوب في السنبمو ومحصول النبات  ( D) مضيفكان التباين الوراثي ال .1
ومرتفعا في قيمتو عن الجزء المضيف من التباين وذلك لجميع معنويو عالى ال H1 , H2السيادىالفردى كما كان التباين الوراثي 

 . الصفات تحت الدراسو
 د السياده الفائقو لكل الصفات المدروسو تحت مستويي التسميد الازوتى .عمى وجو  1/2(H1\D) دلت قم متوسط درجو السياده .1
ول السنبمو بينما كانت منخفضو نابل ، طول النبات ، وطاد طرد السطو لصفات ميعكانت قيم درجة التوريث بمعناىا الدقيق متوس .3

 .لبقيو الصفات المدروسو
 . المضيف عالى المعنويو لجميع الصفات المدروسون الوراثي أن التباي  أظير تحميل البيانات بطريقو جونز .2

 SCoT تقييم التباعد الوراثي باستخدام المعممات الجزيئية
أليل وراثي فى الستة التراكيب الوراثية من القمح وكانت  131وجد أن ىناك  SCoT لجزيئيةالمعممات ااثنى عشر من باستخدام 

 . 1والسلالة رقم  11بينما كانت أبعد مسافة وراثية بين الصنف جميزة  3والسلالة رقم  11 لصنف جميزةالمسافة الوراثية أقل ما يمكن بين ا



  


